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Le bovine “¢reen”
stalle piacentine
per studio europeo

Ricercatori dell’'universita
Cattolica autori di una ricerca
pubblicata su Science advance

PIACENZA

4 Unnuovo studio, i cui risultati so-
no stati di recente pubblicati
sull'importante rivista scientifica
“Science advance” (A heritable sub-
set of the core rumen microbiome
dictates dairy cow productivityand
emissions, autori Paolo Bani e Er-
minio Trevisi, Dipartimento di
Scienze animali, dellanutrizione e
degli alimenti dell'Universita Cat-
tolicadel Sacro Cuore di Piacenza),
getta nuova luce sulle complesse
interazioni tra genetica animale e
microbioma intestinale.

Oltre asvolgere unruolo chiavenel-
la digestione degli alimenti fibrosi
e nel fornire sostanze nutritive
all'animale ospite, il rumine, in
quanto sede di una delle pili com-
plesse comunita microbiche cono-
sciute dall'uomo, ha da tempo at-
tratto l'interesse dei microbiolog,
oltre che quello di fisiologi e nutri-
zionisti. Queste attivita consento-
noairuminanti difornire agli esse-
riumani alimenti, principalmente
latte e carne provenienti da mate-

riale vegetale non commestibile per
I'uomo, compresi i sottoprodotti
agroindustriali, e permettono a
molte comunita rurali di tutto il
mondo di sopravvivere dove i se-
minativi sono impossibili. A tutto
questo & tuttavia associato un costo
ambientale in quanto i ruminanti,
attraversoilloro microbioma rumi-
nale, producono quantita significa-
tive di gas a effetto serra, metanoin
primo luogo. Il team di ricercatori
hamonitorato oltre 1000 vacchein
lattazione appartenenti a due raz-
ze, Frisona e Rossa Nordica, alleva-
te in 7 diversi allevamenti ripartiti
su4nazioni(Italia, Inghilterra, Sve-
zia e Finlandia), raccogliendo
un’enorme mole di informazioni
cheha permessodistudiarelacom-
plessarete di relazioni esistenti tra
geneticaanimale, microbiomaru-
minale e performance produttive.
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a Piacenza e reclutati
per laricerca

Irisultati ottenuti hanno fornitoun
contributo significativo per potere
passare dalla “semplice” compren-
sione descrittiva del microbioma
ruminale alla possibilita di predire
parametri di efficienza produttiva
eambientale sullabase dell’analisi
del microbioma ruminale del sin-
golo animale.

Rilevante e stato il contributo ap-
portato dai ricercatori dei diparti-
menti DiANA e DiSTAS dell’Uni-
versita Cattolica del Sacro Cuore di
Piacenza, che hanno monitorato
oltre il 40% del totale degli animali
reclutati nellaricerca, ripartiti su tre
stalle del Lodigiano e del Piacenti-
no. Il risultato principale riportato
dallostudiorisiede nell’ identifica-
zione di un piccolo gruppo di mi-
crorganismi che rappresentano il
“core” del microbioma ruminale,
che si mantiene molto conservato
nonostante lavariabilita delle aree
geografiche di provenienza, della
razza edalimentari. Al dila del con-
tributo scientifico apportato al mi-
glioramento delle conoscenze sul-
le complesse relazioni tra genetica
dell’animale ospite e del microbio-
ma digestivo, vale la pena di chie-
dersi quali possano essere le rica-
dute applicative, sia pure non im-
mediate. Secondo il dottor Paolo
Bani, che ha coordinato l'attivita
svoltain campo dal team piacenti-
no, l'avere dimostrato che un pic-
colonumero di microrganismi ere-
ditari determinati dall'ospite daun
contributorilevante alla spiegazio-
ne delle variabili sperimentali e dei
fenotipi dell'ospite aprelastrada al-
la possibilita di intraprendere pro-
grammii di selezione genetica ba-
sati sul microbioma per fornire una
soluzione sostenibile all'aumento
dell’efficienza e alla riduzione del-
le emissioni dei ruminanti. _red.cro.
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